Streszczenie

Cechy reprodukcyjne zwykle odznaczajg sie niskg odziedziczalnoscia, a selekcja oparta
na fenotypie jest czesto nieskuteczna i powolna. W celu poprawy cech ptodnosci, takich jak
wskaznik owulacji i wielko$¢ miotu owiec, skuteczniejsza wydaje sie selekcja zwierzat
hodowlanych oparta na ich genotypie. Wykazano, ze rézne mutacje genow BMPR-1B, BMP-
15 i GDF-9 nalezacych do nadrodziny transformujacych czynnikow wzrostu- (TGF-f)
wphywaja na liczbe owulujacych pecherzykdw i wielko$¢ miotu owiec. Mutacje wystepujace
w tych genach majg rozne efekty i wzorce dziedziczenia. Wszystkie mutacje zwiekszajg liczbe
owulujacych pecherzykow jajnikowych u osobnikow heterozygotycznych, lecz niektore
mutacje powodujg bezptodnos$¢ u osobnikéw homozygotycznych, ktorych jajniki nie rozwijajg
sie prawidtowo. Wzrost wielkosci miotu ma kluczowe znaczenie dla rentownosci produkcji
owczarskiej, ale koncentrowanie sie na zwiekszaniu liczby urodzonych jagniat jest tylko

jednym z wielu czynnikow wptywajgcym na optacalnos¢ hodowli owiec.

Badania przeprowadzone w niniejszej pracy obejmowaty identyfikacje polimorfizmu w
czterech genach nalezacych do nadrodziny transformujacych czynnikdw wzrostu  (TGF- B):
BMPR-1B, BMP-15, GDF-9 i AMH oraz tkankowej analizie ekspresji genow BMP-15, GDF-
9, AMH. Do badan wykorzystano materiat pochodzacy od 195 owiec ras Romanowska (n=71),
Wrzosowka (n=59), Cakiel podhalanski (n=65). Polimorfizm kodujacych czesci genéw BMP-
15, GDF-9 oraz AMH okreslono w oparciu o analize sekwencji DNA, natomiast mutacje w
genie BMPR1-B przy wykorzystaniu metody PCR-RFLP. Analize ekspresji gendéw

przeprowadzono z zastosowaniem techniki Real-Time PCR.

Analiza statystyczna wykazata istotny zwigzek (p<0,05) pomiedzy zidentyfikowang
delecjg leucyny w locus BMP-15 (c.28_30delCTT), a zwiekszong plennoscig owiec bedgcych
heterozygotami. Statystycznie istotne r6znice w poziomie plennosci zidentyfikowano rowniez
pomiedzy osobnikami z mutacjg w genie GDF-9 — (¢.978A>G, G6 - ¢.994G>A) a nosicielami
mutacji w dwoch genach BMP-15 i GDF-9 jednoczesnie. Badania przeprowadzone przy
pomocy techniki Real- Time PCR wykazaty statystycznie istotng roznice w poziomie ekspresji
genu AMH pomiedzy grupami osobnikdw réznigcymi sie wiekiem, natomiast analiza tkankowo
specyficznej ekspresji genow wykazata ekspresje genéow BMP-15, AMH tylko w tkance
jajnikowej zawierajgcej pecherzyk jajnikowy oraz genu GDF-9 we wszystkich badanych
tkankach.



