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Ciaggi homozygotycznosci (ROH) definiowane sg jako dlugie homozygotyczne
regiony genomu powstajagce w wyniku odziedziczenia dwoch identycznych haplotypow
od obojga rodzicow. Wykazano, ze analiza ciggdéw homozygotyczno$ci pod katem ich
dhugosci, ilosci oraz czestosci wystgpowania w genomie pozwala na wnioskowanie

odno$nie historii populacji, poziomu chowu wsobnego oraz oznaczenie sygnatur selekcji.

W niniejszej pracy doktorskiej zastosowano mikromacierze BovineSNP50 (Illumina)
w celu oznaczenia ciggdw homozygotycznosci w genomach 11 ras bydta utrzymywanych
w Polsce. Bydto to reprezentuje trzy podstawowe typy uzytkowe: mleczny (HO, RW,
SM, MO), miesny (HH, CH, LM) oraz dwukierunkowy (BG, RP, ZB, ZR). Analiza
ciggow homozygotycznosci pozwolita na oceng¢ poziomu autozygotycznosci w obrebie
kazdej z ras celem oznaczenia genomowego wspolczynnika inbredu (Fron), a takze na
identyfikacj¢ regiondw genomu o wysokiej czgstosci wystgpowania ROH, ktére moga

odzwierciedla¢ §lady pozostawione w genomie pod wptywem kierunkowej selekcji.

W toku badan zaobserwowano widoczne roznice w dhugosci oraz dystrybucji ciggow
homozygotyczno$ci w genomach analizowanych rasach bydta. Najwyzsze $rednie ilosci
oraz sumy dtugosci ciggéw homozygotycznosci cechowaty bydto Hereford, posrednie
wykazano dla ras holsztynsko-fryzyjskiej odmiany czarno-biatej (HO), holsztynsko-
fryzyjskiej odmiany czerwono-biatej (RW), Simentaler, Limousine, Montbeliarde oraz
Charolaise. Nizsze wartosci, natomiast, obserwowane byty dla bydta ras zachowawczych

RP, BG, ZR i ZB.

Ponadto, rasy bydta roznity si¢ poziomem inbredu oszacowanym z wykorzystaniem
wspoétczynnika Fron. Najwyzsze $rednie warto$ci wspotczynnika Fron zaobserwowano
u bydta Montbeliarde, Hereford oraz holsztynsko-fryzyjskiego odmiany czarno-biatej, co
sugeruje wzglednie wysoki stopien spokrewnienia pomiedzy zwierzgtami, oraz obnizenie

poziomu zmiennos$ci genetycznej w tych rasach. Posrednie warto$ci wspotczynnika Fron
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odnotowano dla pozostatych ras produkcyjnych (RW, SM, LM, CH), natomiast nizsze
wartos$ci byly charakterystyczne dla bydta ras zachowawczych (RP, BG, ZR i ZB).

W regionach genomu o0 wysokiej czgsto$ci wystepowania ROH, ktore moga
odzwierciedla¢ oddziatywanie presji selekcyjnej, zaobserwowano wiele genow
potencjalnie zwigzanych z cechami produkcyjnymi podlegajacymi selekcji
U poszczegolnych ras i typow bydia. Najwazniejsze z tych gendw to migdzy innymi:
GHR, MSTN, DGAT1, FABP4 czy TRH o znanym wptywie na poziom uzytkowos$ci

mlecznej i migsnej badanych ras bydta
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